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DNA barcode as a tool for molecular
Identification of plants

PROBLEMA

La identificacion de plantas basada unicamente en caracteristicas morfologicas
puede ser imprecisa debido a la variabilidad ambiental, la similitud entre
especies y el estado de desarrollo de las muestras. Estas limitaciones dificultan
estudios de biodiversidad, conservacion y control de especies vegetales.

OBJETIVO GENERAL

Analizar el uso del DNA barcoding como herramienta molecular para la identificacion precisa de especies
vegetales, destacando los principales marcadores genéticos empleados y sus aplicaciones en investigacion,
conservacion y agricultura.
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6. Identificacion molecular: se confirma la B
egpecie o el género de la muestra Vegetal .
segun la similitud genética encontrada. | l l

DNA analysisin agarose gel
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DNA BARCODE

CONSERVACION

Contribuye a la proteccion de especies amenazadas
y al manejo sostenible de los recursos vegetales.

BIODIVERSIDAD AGRICULTURA

Permite la identificacion precisa de especies, Facilita la identificacion de variedades, mejora
facilitando inventarios y monitoreo de la flora. la trazabilidad y apoya el mejoramiento genetico.

RESULTADOS

LLos marcadores ITS2, rbcL, matK y trnH-psbA son ampliamente utilizados en DNA barcoding vegetal. ITS2
destaca por su alta resolucion taxondmica, mientras que la combinacion rbcL + matK mejora la precision en

la identificacion molecular.
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CONCLUSIONES

= £l DNA barcoding complementa la identificacion morfologica tradicional de plantas.

= |_os marcadores ITS2, rbcL y matK fortalecen estudios de biodiversidad, conservacion y autenticacion
vegetal.

= |_a Iintegracion con bases de datos y secuenciacion avanzada aumentara la precision de la identificacion
molecular.



